BIOTEHNIKA
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Dosezek: |zrazanje genov nizina v siru
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Vloga bakteriocinov v razli¢nih okoljih Se ni bila popolnoma pojasnjena, v veliki meri zaradi
teZav, ki so povezane z njihovim odkrivanjem. Nizin, protimikrobni peptid, ki ga proizvaja
Lactococcus lactis, ima ze dolgo zgodovino varne uporabe v Ziviliskih izdelkih in je bil
preucCen s Stevilnih aspektov genetike, biosinteze, imunosti, regulacije in nacina delovanja.
Se vedno pa so nekateri mehanizmi, ki so povezani z dinamiko izrazanja genov za nizin,
nepojasnjeni. Zelo malo raziskav izrazanja bakteriocinov je bilo narejenih v kompleksnih
okoljih, kot je naprimer sir. Glavni cilj te Studije je bil ugotoviti, ali se geni za nizin izrazajo
tudi v siru med zorenjem. V ta namen smo na podlagi testiranja rasti v mleku in
bakteriocinske aktivnosti izbrali sev L. lactis M 78, izolat iz surovega mleka, ki producira
nizin A. lzrazanje vseh 11-ih genov, vkljuCenih v biosintezo nizina, smo spremljali v siru
podobnem mediju, s pomocjo reverzne transkripcije in PCR v realnem €asu. Skupno RNA
smo osamili neposredno iz modelnega sira, po metodi brez predhodnega loCevanja
bakterijskih celic. Sev M 78 je dobro rastel v eksperimentalnem siru ter izlo€al nizin, ki ga je
bilo mogoce izmeriti ze po Stirih urah fermentacije. Prisotnost nizina kot aktivatorja je
spremenila tako izrazanje genov nizina kot kon¢no akumulacijo aktivhega nizina. Na osnovi
razlik v izrazanju genov kot funkcije Casa smo posamezne gene lahko razvrstili v Stiri
skupine: nisA, nisFEG, nisRK in nisBTCIP. Na osnovi rasti producenta nizina, aktivnosti
nizina, funkcije genov nizina in njihove lokacije smo dolo€ili korelacije, ki pomagajo pri
razlagi regulacije biosinteze in imunosti. Ta Studija je prva, pri kateri so bili intenzivno
kvantificirani transkripti genov za bakteriocin v siru podobnem mediju.
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